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Stochastische Modelle helfen, die genetische Variabilität von
Populationen zu verstehen und die zugrundeliegenden
evolutionären ”Kräfte“, wie
I genetische Drift
I Selektion
I Mutation
I Rekombination
I räumliche Strukturierung

zu quantifizieren.

Ein zentrales Thema der Theorie ist dabei das Zusammenspiel
zwischen Vorwärts-Zeitentwicklung der Population und der
Rückwärts-Sicht auf die Genealogien von Stichproben.



Wright-Fisher-Modell
Population von N (haploiden) Individuen, die jeweils entweder
Allel a oder Allel A tragen
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Typenanteilsprozess und Wright-Fisher-Diffusion
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Für N� 1 auf Zeitskala t × N Generationen:

dZt =
√
Zt(1− Zt)dWt
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Genealogie und beobachtete Mutationsmuster
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Voraussetzungen

I Fortgeschrittene Kenntnisse in Stochastik∗:
Mindestens Stochastik I,
idealerweise Vertiefung in Stochastik

I Interesse an Anwendungen in Evolutionsbiologie

∗ Das Seminar wird avancierte stochastische Werkzeuge (etwa
zeitkontinuierliche Markovketten, Diffusionsprozesse, stochastische
Differentialgleichungen) verwenden, diese aber anhand diskreter
Approximationen und ”biologischer“ Intuition heuristisch motivieren, bei
entsprechender Motivation (und Arbeitseinsatz) kann es auch als
Einladung aufgefasst werden, solche Objekte und ihre Eigenschaften
kennenzulernen.
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